
 

　　　　　　　　この度は、上記書籍をご購入頂きましてありがとうござい ました。 

頁 誤 正

9 表4タイトル FASTQファイルの内容
SAMファイルの各列の内容（*行ではなく列であ
ることに注意）

10 右　下から5行目 1/1,010 1/1010

11 左　下から6行目
 (BED上の99番目塩基が実際の100塩基
目と対応する)。

削除

19 図2
①フォワードプライマー（3’→５‘）から判
読

①フォワードプライマー（５‘→3’）から判読

19 図2 ②図の差し替え

②リバースプライマー（3’→５‘）から判読

44 左　下から5行目
nuc ish(RUNX1,RUNX1T1)×3(RUNX1
con RUNX1T1×2)[20/100]

nuc ish(RUNX1T1,RUNX1)×3(RUNX1T1 con
RUNX1×2)[20/100]

44 右　下から3行目
(RUNX1,RUNX1T1)×3、③融合シグナル
数(RUNX1 con RUNX1T1×2)

(RUNX1T1,RUNX1)×3、③融合シグナル数
(RUNX1T1 con RUNX1×2)
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以下の箇所に関して誤りがありましたので、ここに訂正と ともに深くお詫び申し上げます。

コントロール

被験者

T G T G A A G T C T T C T T T C T T T T T C

T G T G A A G T C T T C T T T C T T T T T C

T G T G A A G T C T T C T T T T T C T G A T


